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Monitoring zoon6z v roce 2022

Sledovani zoonoz a plivodcu zoondz bylo v roce 2022 provadéno na zakladé Metodického navodu SVS
¢. 1/2014, ktery stanovuje pravidla pro pravidelné mikrobiologické vySetfeni plivodcu zoonoz,
provadéné statnim veterindrnim dozorem v podnicich podle vyhlasky

¢. 356/2004 Sb., o sledovani (monitoringu) zoonéz a pavodcl zoonoz.

Odbér vzorkl pro monitoring zoonoz byl provadén z jateéné upravenych tél skotu a prasat (Salmonella
spp., shigatoxin produkujici E.coli), slepych stfev brojlerd (Campylobacter spp., komenzalni E.coli a
enzymy produkujici E.coli) a z kGizi z krkd brojlert a krdt (Salmonella spp.). Vzorky byly odebirany na
pfedem ur€enych jatkach.

Dale byly odebirany vzorky driibeziho masa v maloobchodni siti pro ucely vySetfeni enzymy produkujici
E.coli. Podle rozhodnutim Komise 2020/1729 byly k monitoringu enzym( produkujicich E. coli nové
zarazeny i vzorky Cerstvého kratiho masa.

Salmonella spp.

Na pfitomnost plivodce zoondz Salmonella spp. byla odebirana kize z krku kurat a krat. U skotu, prasat,
ovci, koz a konovitych byly provadény stéry z jateCné upravenych tél pomoci abrazivni houbicky.

Vysledky vySetieni za rok 2022 jsou uvedeny v tabulce €. 1.

Tabulka €. 1 Vysledky monitoringu Salmonella spp. v roce 2022
Druh zvirete Poéetvc:i(::ganym odeptz'(a:ﬁtych pozitil\plgi:ei: Sarsi po:i?i?l?‘ntich % p:zzci,tril\(lgich
sarzi vzorku
Skot 3675 1350 11 13 0,35
Prasata 4303 1319 21 35 0,81
Brojler 950 189 25 70 7,37
Kraty 365 73 2 3 0,82
Ovce 327 88 2 3 0,92
Koza 18 6 0 0 0
Kuan 5 5 0 0 0
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Graf &. 1 Vysledky monitoringu salmonel u skotu a prasat v letech 2011 — 2022
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Graf €. 2 Vysledky monitoringu salmonel u driibeze v letech 2009 - 2022
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Tabulka €. 2  Vysledky sérotypizace salmonel u skotu v roce 2022

Typizace SVU pocet pozitivnich vzorku

S. Typhimurium

S. Derby

S. Montevideo

S.Stanleyville

S.Enteritidis
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Graf €. 3 Vysledky sérotypizace salmonel u skotu v roce 2022
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Tabulka €. 3  Vysledky sérotypizace salmonel u prasat v roce 2022

Typizace SVU pocet pozitivnich vzorkd

S.Typhimurium

10

S. Derby

S.enterica ssp.enterica (4,[5],12:i:-)

S. Coeln

S.enterica ssp.enterica 6,7:-:1,5

S.Enteritidis

N> |lUOW|O |0




Statni
veterinarni
sprava

Graf &. 4 Vysledky sérotypizace salmonel u prasat v roce 2022
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Tabulka €. 4  Vysledky sérotypizace salmonel u brojlert v roce 2022

Typizace SVU pocet pozitivnich vzorki
S. Infantis 31
S.Enteritidis 25
S.enterica ssp.enterica 6,7:-:1,5 6

S.Typhimurium

S.Montevideo
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Graf €. 5 Vysledky sérotypizace salmonel u brojlert v roce 2022
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Tabulka €. 5  Vysledky sérotypizace salmonel u krat v roce 2022

Typizace SVU pocet pozitivnich vzorku

S. Coeln 3

Tabulka €. 6 Vysledky sérotypizace salmonel u ovci v roce 2022

Typizace SVU pocet pozitivnich vzorkt

S. Derby 2

S. enterica ssp.arizonae 1
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Graf €. 6 Vysledky sérotypizace salmonel u ovci v roce 2022
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Campylobacter spp.

Na pfitomnost pavodce zoondéz Campylobacter spp. byla na jatkach odebirana slepa stfeva brojlerd.

Tabulka €. 7 Vysledky monitoringu Campylobacter spp. v roce 2022

Druh Pocet odebranych Pocet pozitivnich % pozitivnich C. C. C. jejuni
zvirete vzorkl vzorku vzorkl jejuni coli aC. coli

Brojler 422 273 65 191 75 7
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Graf €. 7 Vysledky monitoringu Campylobacter spp. ve slepych stfevech brojlerti v letech 2008—
2022
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Graf €. 8 Druhové zastoupeni Campylobacter spp. ve slepych stfevech brojlert v roce 2022
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Campylobacter spp. v jateéné& upravenych télech brojlert

VySetfeni je provadéno dle Nafizeni 2017/1495. Celkem bylo odebrano a vySetfeno 3570 dilich vzorki
(ti. 714 odbérl po péti vzorcich). Z tohoto poctu jich celkem 1269 (36 %) nevyhovélo a 2301 (64 %)
vyhovélo legislativnimu limitu (1000 KTJ/g). Z téchto vyhovujicich bylo 1472 vzorku bez kultivaéniho
nalezu Campylobacter spp. a 829 vzorkl bylo v rozmezi hodnot 10 — 1000 KTJ/g. V8echny nalezy
Campylobacter spp. > 10 KTJ/g jsou v laboratofich dale typizovany. U 74 % vzork( byl typizovan
Campylobacter jejuni, u 25,5 % Campylobacter coli a u 0,5 % vzorkd byl diagnostikovan Campylobacter
jejuni a Campylobacter coli sou¢asné.

Graf €. 9 Srovnani pozitivnich nalezt C. coli a C. jejuni u brojlert ve stfevé a JUT
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Komenzalni E. coli

Na pfitomnost plvodce E. coli byly odebirany vzorky slepych stfev kufecich brojlert. Celkem byly ve
184 pfipadech izolovany kmeny E. coli, u kterych byla dale sledovana antimikrobialni rezistence
v souladu s provadécim rozhodnutim Komise 2020/1729.

Nejcastéji byla epidemiologickéa rezistence zaznamenana u antimikrobialnich latek: ciprofloxacin (77,7
%), kyselina nalidixova (77,7 %), ampicilin (34,8 %), sulfonamidy (25,5 %), trimethoprim (21,2 %) a
tetracyklin (17,4 %). Ve v8ech pfipadech byl citlivy amikacin, meropenem,

tigecyklin, kolistin a azithromycin. Nizkou hladinu rezistence pak vykazoval i chloramfenikol (5,9 %),
gentamicin (4,34 %).

Enzymy produkujici E. coli (E. coli produkujici ESBL nebo AmpC nebo karbapenemazu — enzymy
zajistujici rezistenci vici beta-laktamovym antibiotikiim)

Pro ucely tohoto vySetfeni bylo odebrano celkem 296 vzork( ¢erstvého drubeziho masa, 152 vzorku
Cerstvého kratiho masa a 293 vzork({ slepych stfev kufecich brojleru.
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Tabulka €. 8  Vysledky monitoringu enzymy produkujici E. coli

Druh vzorku Pocet odebranych vzorka Pocet izolatt
Cerstvé driibezi maso 296 83
Cerstvé kriti maso 152 26
Slepa stieva brojlert 293 108

Molekularné genetickou analyzou bylo zjisténo, Ze ve skupinach kufeciho masa (57,1 %) i obsahl
slepych stfev brojlert (64,8 %) byl u pozitivnich izolatll nejcastéji detekovan jako zodpovédny gen
blaCTX-M-1. V pfipadé krdtiho masa to pak byl gen blaCTX-M-27 (30,8 %). Tyto geny byly ve vSech
sledovanych skupinach nasledovany genem blaSHV-12 (4,7 %, kufeci; 15,4 %, kr(ti; 8,3 % obsah
slepych stfev). V pfipadé kritiho masa byl také ¢astéji detekovan gen blaCTX-M-15 (11,5 %). Vyskyt
ostatnich detekovanych gent byl sporadicky. U izolatl s fenotypem AmpC byl transferabilni gen
blaCMY-2 primarné detekovan u izolatd pavodem z kufeciho masa (17,8 %) a obsahu slepych stfev
(11,1 %). Inherentni chromozomalni promoter AmpC 42C>T se pak vyskytoval v pfipadé izolatl
puvodem z kratiho masa (11,5 %) a obsahu stfev kufat (12,9 %). Ve dvou pfipadech byly ze vzorku
detekovany izolaty nesouci sdruzenou rezistenci ESBL+AmpC. V prvnim pfipadé byl izolat plivodem z
kufeciho masa a nesl geny blaCTX-M-1 a blaCMY-2. Ve druhém pfipadé byl izolat pivodem z obsahu
stfev kufat a nesl gen blaCTX-M-1 a chromozomalni mutaci AmpC promoteru.

U detekovanych izolatl byla také zjisténa velmi vysoka pfitomnost geni a mutaci zodpovédnych za
rezistenci k chinolondm. (90 % kufeci; 84 % kr(ti; 89 % obsah slepych stfev).

Shiga-toxigenni E. coli (STEC)

Pro detekci shiga toxin produkujicich Escherichia coli nalezejicich k séroskupinam 026, O103, 0104,
0111, 0145 a 0157 byly odebirany vzorky z jateéné upravenych tél skotu a prasat pomoci abrazivni
houbicky.

Tabulka €. 9  Vysledky monitoringu STEC v roce 2022

Pocet vysetfenych vzorki 104 146

Pocet pozitivnich vzork( (prikaz genu stx) 33 37

Detekované geny pro faktory virulence

stx; 20 10
Stxz 28 34
eae 39 46

Pocet izolovanych kmenti STEC 4 4
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Tabulka ¢. 10  Charakteristika izolatu STEC

0109 skot A - -
026 skot - A -
0110 skot D - -
0100 prase - E -
08 prase - E -
0133 prase - E -
022 skot A A -
- prase - E -
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