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1. UVOD

Sledovani zoon6z a puvodcl zoondz a antimikrobialni rezistence (AMR) bylo v roce 2025 provadéno
na zakladé Metodického navodu SVS €. 8/2024, ktery stanovuje pravidla pro pravidelné mikrobiologické
vySetfeni pavodcl zoondz a pravidla pro sledovani a ohlaSovani antimikrobialni rezistence zoonotickych
a komenzalnich bakterii, provadéné statnim veterinarnim dozorem v potravinarskych podnicich. Tyto
pravidla vychazi z vyhlasky ¢. 356/2004 Sb., o sledovani (monitoringu) zoondéz a plivodcl zoonéz a
z provadéciho rozhodnuti Komise (EU) 2020/1729, o sledovani a ohlaSovani antimikrobidlni rezistence
zoonotickych a komenzalnich bakterii.

Monitoring zoonéz byl v roce 2025 provadén u jate¢né upravenych tél (JUT) skotu (Salmonella spp.,
shigatoxin produkujici E. coli), prasat (Salmonella spp., shigatoxin produkujici E. coli), ovci a koz
(Salmonella spp., shigatoxin produkujici E. coli), brojlerti (Salmonella spp., Campylobacter spp.) a krut
(Salmonella spp.) Dle nafizeni 627/2019 byly do monitoringu zafazeny i koné (Salmonella spp.). Vzorky
byly odebirany na pfedem uréenych jatkach. Kromé vzorkd na monitoring Campylobacter spp, které
odebiraji provozovatelé jatek, byly vSechny ostatni vzorky odebrany Gfednimi veterinarnimi lékafri.

Pro u€ely monitoringu AMR byly v roce 2025 odebirany obsahy slepych stfev vykrmovych prasat. AMR
v téchto vzorcich byla testovana u vyizolovanych kmenl Salmonella spp., Campylobacter coli.
indikatorovych komenzalnich E. coli a u selektivné vyizolovanych kmen( E. coli produkujicich enzymy
ESBL, AmpC a karbapenemazu. Dale byly odebirany vzorky hovéziho a vepfového masa
v maloobchodni siti pro selektivni detekci kmenu E. coli produkujicich enzymy ESBL, AmpC a
karbapenemazu. VSechny vzorky pro monitoring AMR byly odebrany ufednimi veterinarnimi Iékafi.

V roce 2025 také probéhla pilotni studie zaméfend na stanoveni vyskytu meticilin-rezistentniho
Staphylococcus aureus (MRSA) u tuzemskych vykrmovych prasat. V ramci monitoringu byly na
vybranych jatkach odebirany Ufedni vzorky nasalnich vytéra, které poskytly vychozi udaje o situaci
v oblasti vyskytu MRSA v populaci vykrmovych prasat v Ceské republice. Studie byla realizovana jako
jednorazové jednoleté Setfeni v souladu s provadécim rozhodnutim Komise (EU) 2023/1017, kterym se
meéni provadéci rozhodnuti (EU) 2020/1729.



2. Monitoring zoonéz — Salmonella spp. z JUT a kizi z krku

Odbér vzorkd pro monitoring kment Salmonella spp. byl provadén stéry z jateéné upravenych tél (skot,
prasata, ovce, kozy, koné) a odbérem kilize z krku (brojler a krata). Vysledky vySetfeni za rok 2025 jsou
uvedeny v tabulce ¢. 1. Dlouhodoby trend téchto vysledku je vyhodnocen v grafech €. 1 a 2. Vysledky
sérotypizace salmonel u jednotlivych druh zvifat jsou uvedeny v tabulkach €. 2-5. a v grafech 3-6.

Tabulka €. 1 Vysledky monitoringu Salmonella spp. v roce 2025

Pocet Pocet Pocet Pocet %
Druh zvifete | Druh vzorku | odebranych | odebranych | pozitivnich pozitivnich pozitivnich

vzorku Sarzi Sarzi vzorku vzorku
Skot stérz JUT 3610 1333 21 34 0,94
Prasata stérz JUT 4350 1192 28 55 1,26
Brojlefi kize z krku 715 143 20 47 6,57
Kraty kGize z krku 245 49 4 12 4,90
Ovce stérz JUT 379 125 1 1 0,26
Kozy stérz JUT 44 18 0 0 0,00
Koné stérz JUT 7 7 1 14,29

Graf €. 1 Vysledky monitoringu Salmonella spp. u skotu a prasat v letech 2011 — 2025
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Graf €. 2  Vysledky monitoringu Salmonella spp. u driibeze v letech 2011 — 2025
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Tabulka €. 2  Vysledky sérotypizace Salmonella spp. u skotu z JUT v roce 2025
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Graf €. 3 Vysledky sérotypizace Salmonella spp. u skotu z JUT v roce 2025
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Tabulka €. 3  Vysledky sérotypizace Salmonella spp. u prasat z JUT v roce 2025

Sérotypy Pocet izolatu
S. Derby 16
S. enterica ssp.enterica (4,[5],12:i:-) 15
S. Typhimurium 11
S. Enteritidis 7
S. Bredeney 5
S. Ohio 1

Graf &. 4  Vysledky sérotypizace Salmonella spp. u prasat z JUT v roce 2025

S. Enteritidis
13%

S. Typhimurium
20%

S. Bredeney
9%

S. enterica ssp.enterica
(4,[5],12:i:-)
27%




Tabulka €. 4  Vysledky sérotypizace Salmonella spp. u brojleri z kizi z krku v roce 2025

Sérotypy Pocet izolatl
S. Infantis 26
S. Enteritidis 11
S. Montevideo 5
S. Meleagridis 3
S. Senftenberg 1
S. Thompson 1

Graf €. 5 Vysledky sérotypizace Salmonella spp. u brojlerti z kiizi z krku v roce 2025
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Tabulka €. 5 Vysledky sérotypizace Salmonella spp. u krat z kGizi z krku v roce 2025

Sérotypy Pocet izolatt
S. Kentucky 5
S. Saintpaul 5
S. Coeln 1
S. Kottbus 1




Graf €. 6  Vysledky sérotypizace Salmonella spp. u krat z kGizi z krku v roce 2025
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U koni byl zachycen jeden izolat Salmonella Stanleyville. U ovci byl zjistén jeden izolat Salmonella
enterica subsp. diarizonae (llIb) (061:k:1,5,7). U koz nebyla pfitomnost salmonel prokazana v zadném
z 44 vysetienych vzork(.



3. Monitoring zoonéz - Campylobacter spp. z JUT

VySetfeni je provadéno dle nafizeni Komise 2073/2005 (zména 2017/1495). Celkem bylo odebrano a
vySetfeno 3 655 vzorkd z JUT brojlerd. Zcela bez kultivaéniho nalezu Campylobacter spp. bylo 1864
vzorkd, tj. 51 % vSech vySetfenych vzork( (na grafu €. 7 modra barva). U zbyvajicich 1791 (49 %)
vzorkl, které byly s pozitivnim kultivacnim nalezem Campylobacter spp, byl stanoven pocet
Campylobacter spp. v gramu vzorku. Legislativnimu limitu 1000 KTJ/g nevyhovélo 1158 vzorkd,
tj. 31,7 % vSech vySetfenych vzorkl (na grafu €. 7 oranZova a ¢ervena barva). U 633 vzorku byl pozitivni
nalez Campylobacter spp. v rozmezi 10-1000 KTJ (na grafu €. 7 zelena barva). Spolu s negativnimi
vzorky se tak jedna o 2497 (68,3 %) odebranych vzorki, které vyhovély legislativhimu limitu (do 1000
KTJ/g).

Graf €. 7 Vysledky Campylobacter spp. u brojlert v jate¢né upravenych télech v letech 2020 — 2025
(barevné rozliSeni sloupct na ose ,x“ udava pocet KTJ/g a hodnoty na ose "y" udavaji
prevalenci v %).
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U vSech 1791 vzorkll s pozitivnim kultivacnim nalezem Campylobacter spp. (tj. > 10 KTJ/g) byly
izolované kmeny kampylobakterd dale typizovany. U 1262 (70,5 %) izolatd byl prokazan druh
Campylobacter jejuni a u 529 (29,5 %) izolatd druh Campylobacter coli.
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4. Monitoring zoonéz — Shiga toxin-produkuijici E. coli (STEC) z JUT

Pro detekci Shiga toxin-produkujicich E. coli (STEC) byly odebirany vzorky z JUT skotu, prasat, ovci a
koz pomoci abrazivni houbi¢ky na pfedem uréenych porazkach. Odbér vzork( v roce 2025 probihal dle
nového schéma, a to u skotu, ovci a koz 1x mési¢né v prubéhu celého roku, u prasat v letnich
meésicich Cerven-zafi. Doslo tak k vyraznému zvySeni poctu vySetfenych vzork(, a tim i k vy$Simu
zachytu kmenu STEC.

U skotu a prasat byl gen stx detekovan ve 31 % resp. 30,6 % vzorcich stérd z JUT. Pozitivita téchto
vzorkl je obdobna jako v pfedchozich letech. Pozitivita vzorkl na gen stx u ovci a koz byla vyrazné
vysSi, ato 56,5 % resp. 41,7 % (tab. €. 6). Z pozitivnich vzorkl se nasledné podafilo vyizolovat 68 izolatd
STEC (26 od skotu, 13 od prasat, 28 od ovci a 1 od koz), u kterych byl pomoci metody celogenomové
sekvenace (WGS) dourcen sérotyp kmene (O- a H-antigen) a subtyp genu stx (tab. ¢. 7).

Tabulka €. 6  Vysledky monitoringu STEC u jednotlivych druh( zvifat v letech 2020 — 2025

Skot Prase Ovce | Koza
2020 | 2021 | 2022 | 2023 | 2024 | 2025 | 2020 | 2021 | 2022 | 2023 | 2024 | 2025 | 2025 | 2025
Pocet jatek
zapojenych
do 60 60 41 41 45 52 62 60 71 69 70 65 45 7
monitoringu
STEC
Pocet
odebranych - 123 | 100 86 85 352 - 105 | 113 | 112 | 111 | 153 52 8
chovu
Pocet
vySetfenych | 126 | 131 | 104 87 89 419 | 134 | 123 | 146 | 146 | 138 | 235 85 12
vzork(
Pocet
pozitivnich
vzorkil na 28 | 35 | 33 | 31 | 32 | 130 | 85 | 37 | 37 | 40 | 43 | 72 | 48 | 5
(22,2%) | (26,7%) | (31,7%) | (35,6%) | (36%) | (31%) | (26,1%) | (30,1%) | (25,3%) | (27,4%) | (31,2%) | (30,6%) | (56,5%) | (41,7%)
gen stx
(% vyS.vz)
Pocet
|zolov?nych 4 4 4 7 2 26 11 6 4 6 12 13 28 il
kmenu
STEC
Tabulka €. 7 Prehled kment STEC izolovanych z JUT v roce 2025 (rozdéleno dle druhu zvifat a
riiznych kombinaci hlavnich faktort virulence)
Pocet
Sérotyp Zvite Subtyp stx1 Subtyp stx2 Gen eae izolovanych
kmen
0109:H48 skot stxla+ - - 1
0113:H21 skot - stx2a+ - 3
0115:H10 st stxla+ - . 1
0116:H49 e - stx2a+ . 1
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Pocet

Sérotyp Zvife Subtyp stx1 Subtyp stx2 Gen eae izolovanych
kmenu

0116:H21 skot ] stx2d+ } 1
0130:H38 skot sixla+ stx2a+ - 1
0134:H38 skot stxla+ stx2a+ - 1
0146:H21 skot stx1d+ } ] 3
0153:H25 skot sixla+ stx2a+ - 1
0175:H21 skot stxla+ stx2a+ - 2
0182:H25 skot stxla+ i cae+ 1
0183:H18 skot sixla+ stx2a+ - 1
036:H19 skot ; stx2e+ - 1

08:H19 skot stxla+ stx2a+ - 1
088:H25 skot stx1d+ - - 1
091:H21 skot ] stx2d+ ) 1
091:H21 skot stxla+ stx2d+ - 1
ONT:H11 skot ; stx2a+ - 1
ONT:H21 skot ; stx2e+ - 2
ONT:H34 skot stxla+ ; - 1

ONT:H10 ovce stxlc+ stx2b+ - 1
0128:H2 ovce stxlc+ stx2b+ - 1
0146:H21 ovce stxlc+ - - 5
0146:H21 ovee stxlc+ stx2b+ - 2
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Pocet

Sérotyp Zvite Subtyp stx1 Subtyp stx2 Gen eae izolovanych
kmenu

0166:H28 OMES stxlc+ stx2b+ . 1
0166:H28 ovce stxlc+ - - 1
0187:H52 ovce stx1c+ - - 1
021:H21 OMES stxlc+ stx2b+ . 1

05:H19 ovce stxlc+ - - 1

075:H8 ovce stx1c+ stx2b+ - 1
076:H19 OMES stxlc+ . . 4
087:H16 ovce - stx2b+ - 2
091:H14 ovce stx1c+ stx2b+ - 7
0146:H21 koza stxlc+ stx2b+ - 1
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6. Monitoring antimikrobialni rezistence — Campylobacter spp. ze slepych strev

Pro ucely tohoto monitoringu byly v roce 2025 odebiradny vzorky ze slepych stfev vykrmovych prasat
podle RK 2020/1729/EU. Odebrano bylo 257 vzork(; ve 177 vzorcich byl izolovan Campylobacter coli,
av 1 vzorku byla dualni kontaminace C. jejuni + C.coli (tab. 8). V roce 2025 bylo 69 % pozitivnich nalez(,

vyvoj prevalence je zobrazen na grafu €. 8, ze kterého je patrné snizovani prevalence vyskytu
kampylobakter(.

Tabulka &. 8 Zachyt termotolerantnich kampylobakter(i ve slepych stfevech prasat v CR v roce 2025

Pocet vysetrenych vzorkl 257
Pocet pozitivnich nalezu 178
Campylobacter jejuni 0
Campylobacter coli 177
Campylobacter jejuni a Campylobacter coli 1

Graf&.8 Vyvoj prevalence Campylobacter spp. u prasat ve slepych sttevech v CR v roce 2017, 2019,
2021, 2023 a v roce 2025
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Na AMR bylo nasledné testovano 170 izolatd C. coli. K testovani byla vyuzita mikrodiluéni metoda a
Sest vybranych antibiotik (chloramfenikol, erytromycin, gentamicin, ciprofloxacin, tetracyklin
a ertapenem). lzolaty C. coli z prasat se vyznacuji vysokou mirou rezistence zejména k tetracyklinu a
ciprofloxacinu.

14



7. Monitoring antimikrobialni rezistence — komenzalni E. coli ze slepych strev

Na monitoring AMR u komenzalnich kmend E. coli byly odebirany vzorky slepych stfev prasat
porazenych na jatkach. Odebrano bylo 187 vzorku, z toho bylo 186 pozitivnich, u kterych byla dale
sledovana AMR v souladu s provadécim rozhodnutim Komise 2020/1729.

Podobné jako v pfedchozich letech byla rezistence nejCastéji zaznamenana u ampicilinu (37,1%),
tetracyklinu (33,9%), sulfonamid(l (26,9) a trimetoprimu (21,5%). Vzrustajici rezistenci vykazoval v roce
2025 gentamicin a azithromycin, naopak pokles byl zaznamenan u chinolonl a chloramfenikolu. Velmi
nizkou hladinu rezistence stéle vykazuje kolistin. VSechny izolaty E. coli byly citlivé na amikacin,
meropenem, tigecyklin.

Graf &.9 Porovnani relativni Cetnosti vyskytu epidemiologické rezistence sledovanych
antimikrobialnich latek u komenzalini E. coli izolované z obsahu slepych stfev prasat v letech
2015, 2017, 2019, 2021, 2023 a 2025 (n=1264; zdroj: Zprava NRL pro ATB 2025, SVU
Praha).
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8. Monitoring antimikrobialni rezistence — enzymy produkuijici E. coli
ze slepych strev a ¢erstvého masa (ESBL, AmpC, karbapenemazy)

Pro ucely tohoto vySetfeni bylo odebrano 301 vzork( ¢erstvého hovéziho masa v maloobchodé a z nich
byla v 16 pfipadech detekovana E. coli produkujici ESBL nhebo AmpC enzymy. To €&ini 5,3 % pozitivnich
vzorkl, coz v porovnani s predchozim obdobim pfedstavuje mirné snizeni prevalence pozitivnich
izolatl. Dale bylo odebrano 300 vzork(l vepfového masa v maloobchodé a z nich byla v 31 pfipadech
detekovana E. coli produkujici ESBL nebo AmpC enzymy.To ¢ini 10,3 % pozitivnich vzorkd, coz
v porovnani s pfedchozim obdobim pfedstavuje mirné zvyseni prevalence pozitivnich izolatl. A také
bylo v roce 2025 vySetfeno 300 vzorkll obsahu slepych stfev prasat porazenych na jatkach a z téchto
vzorkl byla ve 143 pfipadech detekovana Escherichia coli produkujici rozSifené R-laktamazy, ve dvou
pripadech byly detekovani producenti AmpC a ve tfech pfipadech izolaty se sdruzenou produkci AmpC
a ESBL. To ¢ini pozitivnich 47,3 % vzorkd coz v porovnani s pfedchozim obdobim znamena mirny
vzestup prevalence pozitivnich izolatl. E. coli produkujici karbapenemazy nebyly v porovnani s lety
2021 a 2023 zaznamenany.

Detekované izolaty E. coli byly dale genotypizovany. Molekularné genetickou analyzou bylo zjisténo, ze
ve vSech sledovanych skupinach byl u majority ESBL pozitivnich izolati detekovan jako zodpovédny
gen blaCTX-M-1. Ten byl nasledovan genem blaCTX-M-15, jehoz vzestup byl detekovan zejména ve
vepfovém a hovézim mase. V hovézim mase byl v roce 2025 dale pozorovan vzestup prevalence gent
gen blaCTX-M-55 a ve vepfovém mase pak vyrazny vzestup blaSHV -12.

Graf ¢&. 10 Porovnani relativni ¢etnosti sledovanych fenotypl rezistence izolatli Escherichia coli
detekovanych pfi selektivnim pomnozeni vzork(l hovéziho a vepfového masa a obsahu
slepych stfev prasat v letech 2015, 2017, 2019 2021, 2023 a 2025 (n 5417; zdroj: Zprava
NRL pro ATB 2025, SVU Praha)
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9. Monitoring antimikrobialni rezistence - Salmonella spp. ze slepych strev

V roce 2025 byly na jatkach odebirany vzorky z obsahu slepych stfev vykrmovych prasat podle
Rozhodnuti Komise 2020/1729/EU. Bylo odebrano 305 vzork(i obsahu slepych stfev. V 19 vzorcich byla
identifikovana Salmonella spp., tyto izolaty byly dale sérotypizovany (tab. &. 9). Téchto 19 izolatl bylo
dale vySetfovano na antimikrobialni rezistenci a z toho osm izolatl bylo pIné citlivych. Byly to tfi izolaty
Salmonella Derby, tfi izolaty Salmonella Typhimurium a po jednom izolatu Salmonella Bredeney a
Salmonella Enteritidis.

Tabulka €. 9 Vysledky sérotypizace Salmonella spp. u prasat ze stfev v roce 2025

Sérotypizace Pocet pozitivnich nalezl

a1

. Derby

. Typhimurium
. enterica ssp.enterica (4,[5],12:i:-)

. enterica ssp.enterica (1,4,[5],12:i:-)

. Bredeney

. Enteritidis

. enterica subsp.enterica (O7:-:1,5)

. enterica subsp.enterica (06,7:-:1,5)
. enterica subsp. enterica (rozb.kmen)

nnmn n nunun unwn
RlilRrRrR[RIPLNO
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10. Monitoring zoon6z a AMR - Staphylococcus aureus rezistentni na methicilin
(MRSA) z nasalnich vytéru prasat na vykrm

V souladu s provadécim rozhodnutim Komise (EU) 2023/1017, kterym se méni provadéci rozhodnuti
(EU) 2020/1729, pokud jde o sledovani bakterie Staphylococcus aureus rezistentni na methicilin
u prasat na vykrm, byla provedena v roce 2025 jednorocni pilotni studie MRSA na cilové populaci
zdravych vykrmovych prasat z tuzemska. Na 18 vybranych jatkach se odebiraly nasalni vytéry
(provedeno 20 hlubokych vytérli z nosu od 20 riiznych prasat 1 epidemiologické jednotky, z kterych byly
vytvofeny 4 smésné vzorky po 5 vytérech z nosu).

Bylo odebrano celkem 163 porazkovych Sarzi vykrmovych prasat ze 117 rdznych chovu.

Ze 163 porazkovych Sarzi bylo 136 pozitivnich na MRSA a 27 negativnich. U v8ech izolatd byl dale
proveden PCR profil vybranych faktori virulence. Vysledky vysSetfeni prokazaly uniformni populaci
MRSA kmen( na Gzemi CR. V8ech 136 izolati MRSA bylo identifikovano jako CC398, pozitivnich na
gen spa a gen mecA a dale byla u vSech prokazana rezistence na tetracyklin a cefoxitin.

Graf €. 11 Podil MRSA pozitivnich porazkovych Sarzi prasat

B MRSA pozitivni @ MRSA negativni

Vysledky ziskané v CR budou zahrnuty do souhrnné evropské zpravy o vyskytu MRSA u porazenych
prasat, ktera poskytne pfehled o situaci v jednotlivych &lenskych statech EU.
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